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EGL izstradatie PKR testi N0V
UK “Kent” variant B.1.1.7 _ -
¢N501Y¢E484K
South Africa variant B.1.351 _ I
¢N501Y¢E484K
Brazil variant P.1 _ -
®e
* N501Y — kopiga mutacija UK, SA un BRA variantiem ®
* Pozitivo paraugu apstiprinasana un vienlaiciga N501Y mutacijas ¢
noteiksana T

&
 B.1.1.7 varianta noteikSana vienlaicigi ar SARS-CoV-2 S un N g&hiem

* Rezultats vienlaicigi ar pozitivu SARS-CoV-2 rezultatu -zinoSana&PKGeG @
o ® ® o




Metodes validacija / verifikacija ® o
®
&
» Testa parbaude ar apstiprinatiem mutaciju paraugiem LVBMC o
» References standarti katra testésanas reizé — ar mutacijam un bez .
e Mutacija atrasta parauga, kas nemts no “mutanta” kontaktpersonas, ®
apstiprinats ari sekvenéjot @
* Inficéta gimene — visiem atrasts B.1.1.7 ®
 Metode apstiprinata SARS-CoV-2 genétiskas uzraudzibas darba g.rupd
26.02.2021 @
. g . E o o O e o
* Paveidu noteiksanu ar PKR izmanto Frapcua = o o



N501Y un B.1.1.7 testu rezultati 22.02-28.02

®
* EGL kopa 1071 pozitivi paraugi (NF iztriepes) ®

primara atlase — “aizdomigie” (starpiba starp S un citu génu “pozitivitati”)
e 150 “aizdomigie” testéti uz N501Y un B.1.1.7, no tiem 95 atrasts
N501Y un B.1.1.7 ° .

(domajams, DA un BRA celmu pagaidam Latvija nav)

* Papildus, testéjot 66 paraugus “bez izmainam”, N501Y atrasts vél 5
 Kopa — ne mazak ka 9.34% pozitivo paraugu ir ar N501Y->B1.1.7

o : . .. ®
e Statistika jakorige péc epidemiologiskajiem principiem ®
(viens uzliesmojums = viens gadijums, izfiltréti ievestie)
o o © ® o
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B.1.1.7 geografiskais parklajums ® o

@
. ng? '28 °
* Preili 17
* Balvi6 @
* Gulbene 11 ®
* Jelgava 8 ¢
e Kuldiga 3 ®
* Madona 4 PY
* Daugavpils 3 ®
 Salaspils 4 & -
* Livani 2
* Lubana?2 @ o © @ @
* Sigulda, AdaZi, Jirmala, Ogre, Dobele, Césis, Kekava, Kraslava, Ré&zeknel @ @



Piedavata testésanas kartiba ® o
®
®
* Ar PCR japarbauda maksimali daudz pozitivie paraugi (kameér B.1.1.7 o

nav dominantais paveids)

* Visus paraugus, kuriem ir N501Y un B.1.1.7 PCR noteikts varinats, nave
nepieciesams sekvenét ®

* Var sekvenét dalu (10- 20%)

5
* N501Y pozitivos, bet B.1.1.7 negativos jasekvené steidzamftbas
karta, lai atrastu DA, BRA, vai potenciali citus variantus ® ®
* Sekvenésana ir butiska, lai atrastu jaunus paveidus un analizétu
izplatibas celus o o O o e
° ® ® o



